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NextGenerationSequencing

Dr. Lutz Wiehlmann 1 Bioinformatiker 1 Bioinformatiker
(Wissenschatftler) 1TA
SFB900

lllumina HiSeq 4000




Gesamtkonzept (2015 - 2018)

» Vollstandig konstituiert Anfang 2018

= 9 Mitarbeiter(innen)
» 1 Wissenschatftler, 1 Bioinformatiker (RCU-NGS Core Personal)

* 1 TA (RCU-NGS Core Personal — lllumina HiSeq 4000)

« 1 Stelle (Lichtenberg Stiftungsprofessur: ¥2 W2, Y2 E13 )
3 Stellen (RCU Transcriptomics: 1 E14, 1 Bioinformatiker, 1 TA)
» 2 Stellen (SFB900: 1 Bioinformatiker, 1 TA)

= |eitung durch ,Doppelspitze*”
* 1 Leitungsperson (Nukleinsdureanalytik - aus Kreis derzeitiger Leitungsgruppe)

1 Leitungsperson Lichtenberg-Stipendiat (Bioinformatik)

» Stearing Committee
* Leitung (Doppelspitze)

 Einbindung derzeitiger Leitungsgruppe RCU-NGS
* Einbindung der Forschungsdekanin

= |nstituts-unabhangiger Status
* Direkt dem Prasidium unterstellt

 Eigene OE, eigenes LOM



