10016936

INSTAND

LZERTIFIKAT

Ringversuch vom 13.03.2026

Sie haben die Anforderungen des Ringversuchs mit den folgenden Untersuchungen erfiillt

Hamostaseologie - PTZ, INR, aPTT (221):

Giltigkeitsdauer 6 Monate:

Prothrombinzeit (INR) (R: B1a)
Prothrombinzeit (Quick) (R: B1a)
aPTT (R: B1a)

(R) diese Untersuchung unterliegt den RiliBAK

Kunde:

10016936

Medizinische Hochschule Hannover

Institut fir Klinische Chemie und Zentrallabor
Prof. Dr. Korbinian Brand

Carl-Neubergstr. 1

Qualitatskontrolle

30625 Hannover (( DAkkS 3 und"Ringversuch

Deutsche
Akkreditierungsstelle
D-EP-15027-02-00

Disseldorf, 09.04.2026

Prof. Dr. med. Michael Spannagl
(Leiter der Referenzinstitution)

INSTAND
Gesellschaft zur Férderung der Qualitatssicherung
in medizinischen Laboratorien e.V.
Ubierstr. 20 | 40223 Diisseldorf
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INSTAND

TEILNAHMEBESCHEINIGUNG

Ringversuch vom 13.03.2026

Sie haben an dem Ringversuch mit folgenden Untersuchungen teilgenommen

Hamostaseologie - PTZ, INR, aPTT (221):

Prothrombinzeit (INR) (R: B1a)
Prothrombinzeit (Quick) (R: B1a)
aPTT (R: B1a)

(R) diese Untersuchung unterliegt den RiliBAK

Kunde:

10016936

Medizinische Hochschule Hannover

Institut fir Klinische Chemie und Zentrallabor
Prof. Dr. Korbinian Brand

Carl-Neubergstr. 1

Qualitatskontrolle

30625 Hannover (( DAkkS 3 und"Ringversuch
(o

Deutsche
Akkreditierungsstelle
D-EP-15027-02-00

Disseldorf, 09.04.2026

Prof. Dr. med. Michael Spannagl
(Leiter der Referenzinstitution)

INSTAND
Gesellschaft zur Férderung der Qualitatssicherung
in medizinischen Laboratorien e.V.
10016936 Ubierstr. 20 | 40223 Diisseldorf



2 INSTAND

Auflistung und Bewertung der Ergebnisse

10016936: Medizinische Hochschule Hannover
Institut fur Klinische Chemie und Zentrallabor

Prof. Dr. Korbinian Brand

Ringversuchsleiter:

Prof. Dr. med. Michael Spannagl
INSTAND e.V.

Ringversuch vom 13.03.2026

UbierstrafRe 20
40223 Dusseldorf

221 Hamostaseologie - PTZ, INR, aPTT

Tel.: +49 211-1592 13 125
Mail: m.spannagl@instand-ev.de

Ergénzende Erlauterungen zur Auswertung stehen im RV-Online System in der Spalte Bericht zum Download zur Verfligung.

10016936

Analyt Probe | Einheit | IhrWert | Zielwert |ZW-Art| untere | obere | Abwei- |Z-Score|Kriterien
221A- Grenze | Grenze | chung erfillt
260224
Prothrombinzeit (INR) -01 3.30 3.63 SW 2.80 4.46 -9.1% | -0,917 + o -
-02 2.66 2.83 SW 218 3.48 -6.0% |-0,919 + O-
Prothrombinzeit (Quick) -01 % 20.8 19.3 SW 14.9 23.7 7.8% 0,833 + 0O
-02 26.3 247 SW 19.0 30.4 6.5% 0,804 + ye)
aPTT -01 | Sekunden 116 n7 SW 95.9 138 -0.9% -0,2 + (€]
-02 55.5 57.5 SW 47.2 67.9 -3.5% |-0,858 + O
** BRAVO **
Analyt Probe | lhre Einheit | Mitgeteilter | Umrechnungs- | Methode |Hersteller| Gerat Testkit
221A- Wert faktor
260224
Prothrombinzeit (INR) -01 3.30 1.00 BW SI08 58
-02 2.66 1.00
Prothrombinzeit (Quick) -01 20.8 1.00 BW S108 58
-02 26.3 1.00
aPTT -01 116 1.00 BW S108 39
-02 555 1.00
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2 INSTAND

Individuelle Gesamtlibersicht

10016936: Medizinische Hochschule Hannover
Institut fir Klinische Chemie und Zentrallabor
Prof. Dr. Korbinian Brand

Ringversuch vom 13.03.2026

221 Hamostaseologie - PTZ, INR, aPTT

Prothrombinzeit (INR) (N =59) o5
Kollektiv Probe | Zielwert Bewertungs- Teilnehmerkollektiv Quote (%)
221A- bereich MW VK Anz. | Probe  ges. !
260224 35
TK.236, 263 mf -o1 3.20 2.46 - 394 3.20 7.06 4
-02 2.63 203 - 323 2.63 3.42 4 ,',_c'- 3
TK.43, 49, 237 -01 3.45 266 - 424 3.45 336 16 100 | 100 . ¥ ¢
-02 2.84 219 - 349 | 284 | 549 | 16 | 100 | <2
TK.33, 45 -01 2.92 2.25 - 3.59 2.92 432 15 100 100 a
-02 2.53 195 - 371 2.53 3.83 15 100
TK.32, 58, 217, 271 -01 3.63 280 - 446 3.63 9.92 17 100 | 100 15
-02 2.83 2.18 - 348 2.83 6.54 17 100 ;
Stago STA M| -o1 458 | 353 - 563 | 458 | 897 | 5 T ——
NeoPTimal 02 3.24 249 - 399 324 7.84 5 | : " Probe 2214 26022401 '
fehlende fehlerhafte (1) -01 Probe nicht bewertet 2 ;
-02 Probe nicht bewertet 2 » .
(1) Statistisch valide Bewertung mit dem Konsenswert in Einzelfallen nicht gegeben, da Kollektivgrofe < 8 Bestehensquote: 98,2% EE . Ld * 3 4 . ?
Werte. P
-3
ﬂgn:f‘& @w‘& gf‘@ gf‘@ @n@‘“ m&‘ﬁ

Werte aulberhalb: 1

Prothrombinzeit (Quick) (%, N = 46)
385
Kollektiv Probe | Zielwert Bewertungs- Teilnehmerkollektiv Quote (%) -
221A- bereich MW VK Anz. | Probe  ges.
260224 it
TK.43 -01 204 15.7 - 25.1 204 5.74 13 100 100 -
-02 24.9 192 - 306 | 249 6.14 13 100 of
TK.33, 49, 263 01 207 159 - 255 | 207 | 536 | 16 | 100 | 938 ol ue
-02 24.6 18.9 - 30.3 24.6 5.73 16 93.8 21
TriniClot (1) -01 23.0 7.7 - 283 23.0 0.000 1 175
PT Excel-S -02 41.0 316 - 504 | 410 | 0000 [ 1 .,
Thromborel S -01 19.3 14.9 - 237 19.3 9.33 14 929 | 92.9
-02 24.7 190 - 304 24.7 8.06 14 100 10z
fcegé?::li;gfehlerhafte (1) -01 PrObe niCht beWeI’tet 2 g1 108 135 162 1892 216 243 27 297 324
-02 Probe nicht bewertet 2 Rrobe:22 12002201
(1) Statistisch valide Bewertung mit dem Konsenswert in Einzelfallen nicht gegeben, da KollektivgrofRe < 8 Bestehensquote: 96,2% E
2
Werte. o . . . ’
E : 3 . * Y i
N * 1
2
3
& > & & < N
& & g ¥ 5
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2 INSTAND

aPTT (Sekunden, N = 57)

Kollektiv Probe | Zielwert Bewertungs- Teilnehmerkollektiv Quote (%)
221A- bereich MW VK Anz. | Probe ges.
260224
TKA7, 41 mf -o1 787 64.5 - 929 787 6.76 5
-02 47.2 38.7 - 557 47.2 7.12 5
TK.8-10, 42, 48 -01 66.2 541 - 781 66.2 7.07 15 100 100
-02 36.5 299 - 431 36.5 3.29 15 100
Dia PTT liquid mf -o1 85.5 70.1 - 101 85.5 2.82 2
-02 325 26.7 - 384 325 3.20 2
Hemos APTESP g mf -o1 54.0 443 - 637 54.0 0.000 1
-02 44.0 36.1 - 519 44.0 0.000 1
Hemosil SynthASil -01 71.8 58.9 - 847 71.8 1.94 13 100 100
-02 379 311 - 447 379 3.48 13 100
TK.39, 219 -01 117 95.9 - 138 17 4.27 15 100 100
-02 57.5 472 - 679 57.5 4.05 15 100
Roche mf -o1 105 86.1 - 124 105 2.05 4
aPTT Screen -02 568 | 466 - 670 | 568 | 250 | 4
ehlende fehlerhafte (1) -01 Probe nicht bewertet 2
-02 Probe nicht bewertet 2

(1) Statistisch valide Bewertung mit dem Konsenswert in Einzelfallen nicht gegeben, da Kollektivgréfe < 8

Werte.

10016936

Bestehensquote: 100%
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